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Streszczenie rozprawy doktorskiej (w j^zyku polskim)

Selekcja izoform miRNA jako markerow roznicujqcych pomi$dzy rakiem 
PQcherzykowym tarczycy a gruczolakiem p^cherzykowym tarczycy na 
podstawie danych z sekwencjonowania wysokiej przepustowosci.

Drugim najcz^sciej diagnozowanym ztosliwym guzem tarczycy jest rak pqcherzykowy (FTC), 
diagnozowany w 10-20% przypadkow raka tarczycy, w zaleznosci od badanej populacji. Ze wzgl^du 
na jego histologiczne і cytologiczne podobienstwo do tagodnego gruczolaka p^cherzykowego 
tarczycy (FA) konieczne jest wskazanie nowych markerow molekularnych roznicujqcych te dwa 
nowotwory.

Gtownym celem pracy jest selekcja markerow miRNA roznicujgcych pomi^dzy rakiem 
p^cherzykowym tarczycy (FTC) і gruczolakiem p^cherzykowym tarczycy (FA).

Cel pracy realizowany byt poprzez wykorzystanie samodzielnie zaprojektowanego і 
zaimplementowanego oprogramowania stuzgcego do analizy danych z sekwencjonowania wysokiej 
przepustowosci.

Wynikiem pracy byto wskazanie hsa-miR-7-5p,hsa-miR-486-5p, hsa-miR-151a-5p і hsa-miR- 
139-5p jako najistotniejszych markerow ztosliwosci guzow pqcherzykowych tarczycy na podstawie 
danych pochodz^cych z gt^bokiego sekwencjonowania. Ocena klasyfikatora opartego о powyzsze 
miRNA data w rezultacie wyniki doktadnosci klasyfikacji rownej 0,82, specyficznosci 0,94 і negatywnej 
wartosci predykcyjnej rownej 0,67.

Wyniki pracy prowadzq do optymistycznych oczekiwan, ze zaproponowane markery miRNA 
poprawig mozliwosci diagnostyczne і zostang wprowadzone do praktyki klinicznej.


